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Resumo 

O conhecimento de redes regulatórias genéticas é um dos grandes objetivos da biologia molecular. A maneira mais rápida e econômica de se obter tal rede é através de métodos computacionais, os quais, de posse de dados de medição, devem ser capazes de construir a rede regulatória. Neste trabalho Redes Bayesianas são utilizadas para a inferência da estrutura das redes. Os dados utilizados para a inferência são simulados com Redes Booleanas. A rede inferida terá a sua estrutura modelada por redes Bayesianas e a relação entre seus componentes modelada por redes Booleanas. Foram construídas algumas bases de dados preliminares com estrutura conhecida. Utilizando os dados gerados realizamos a inferência de redes Bayesianas. O método foi capaz de reconstruir a estrutura da rede com uma boa precisão. De modo a melhor entender o algoritmo de inferência foi desenvolvido um algoritmo que possibilita a geração de dados a partir de redes Booleanas com um nível de ruído conhecido. Desta maneira é possível investigar a relação entre o ruído e a precisão do método de inferência.
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